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ABSTRAK. Penelitian dilaksanakan di Kebun Raya Purwodadi Pasuruan dan Kebun Percobaan Sumani dan Aripan 

Balai Penelitian Tanaman Buah Tropika Solok, pada bulan Desember 2000 sampai Juni 2001. Tujuan penelitian men-

getahui jarak genetik dan hubungan kekerabatan aksesi pisang. Bahan penelitian adalah 26 aksesi pisang. Kegiatan 

LGHQWL¿NDVL�GLODNXNDQ�WHUKDGDS����NDUDNWHU�\DQJ�WHUGLUL�GDUL����NDUDNWHU�NXDOLWDWLI�GDQ���NDUDNWHU�NXDQWLWDWLI�EHUGDVDU�

descriptor for banana IPGRI. Hasil penelitian menunjukkan bahwa aksesi pisang kepok Putih dan kepok Kuning 

PHPSXQ\DL� MDUDN�JHQHWLN� WHUNHFLO� �������GHQJDQ�NHPLULSDQ�NDUDNWHU�PRUIRORJL� SDOLQJ�EDQ\DN�� \DLWX� ����������

Sedangkan jarak genetik terbesar terdapat pada klaster aksesi pisang Monyet dengan semua pisang lainnya, yaitu 

VHEHVDU������GHQJDQ�NHPLULSDQ�VLIDW�PRUIRORJL�SDOLQJ�VHGLNLW������������3LVDQJ�0RQ\HW�GDSDW�GLJXQDNDQ�VHEDJDL�

salah satu tetua untuk memperoleh variasi genetik yang lebih besar. Pisang kepok Putih dan kepok Kuning hampir 

PLULS�VHKLQJJD�XQWXN�H¿VLHQVL�NROHNVL�SODVPD�QXWIDK�WDQDPDQ�SLVDQJ�GDSDW�GLSLOLK�VDODK�VDWX�

Katakunci: Musa�VSS���$NVHVL��3HQJHORPSRNDQ��.DUDNWHU�PRUIRORJL��,3*5,

ABSTRACT.  Sukartini. 2007. IPGRI Morphology Characters for Clustering of Musa spp. Accessions.  The 

UHVHDUFK�ZDV�FRQGXFWHG�DW�3XUZRGDGL�%RWDQLFDO�*DUGHQ�3DVXUXDQ��6XPDQL�DQG�$ULSDQ�)LHOG�6WDWLRQ��RI�,QGRQHVLDQ�

Tropical Fruits Research Institute on December 2000-June 2001. The research objective was to know the genetic 

distance and relationship among the 26 banana accessions. The research material covered 26 banana accessions. 

,GHQWL¿FDWLRQ�DFWLYLW\�ZDV�GRQH�WRZDUG����FKDUDFWHUV�FRQVWLWXWH�RI����TXDOLWDWLYH�DQG���TXDQWLWDWLYH�FKDUDFWHUV�EDVHG�

RQ�GHVFULSWRU�IRU�EDQDQD�,3*5,��7KH�UHVXOWV�VKRZHG�WKDW�NHSRN�3XWLK�DQG�NHSRN�.XQLQJ�EDQDQD�DFFHVVLRQ�KDYH�WKH�

ORZHVW�JHQHWLF�GLVWDQFH� L�H���������ZLWK� WKH�PRVW�PD[LPXP�VLPLODU�PRUSKRORJ\�FKDUDFWHUV�RI�����������0HDQ-

while, the highest genetic distance i.e. 0.17, was showed by banana Monyet cluster againt other banana accession 

ZLWK�WKH�PLQLPXP�VLPLODULW\�PRUSKRORJLFDO�FKDUDFWHUV�����������%DQDQD�0RQ\HW�LV�EHWWHU�WR�EH�XVHG�DV�SDUHQWDO�

WR�REWDLQ�KLJKHU�JHQHWLF�YDULDWLRQ��%DQDQD�NHSRN�3XWLK�DQG�NHSRN�.XQLQJ�FRXOG�EH�FKRVHQ�HLWKHU�RQH��IRU�HI¿FLHQF\�

on germplasm maintenance. 

Keywords: Musa spp.; Accession; Clustering; Morphology characters; IPGRI.

Indonesia merupakan salah satu pusat gen tanaman pisang. Salah satu langkah awal untuk 

PHQJHQDO�OHELK�MDXK�EHVDUQ\D�NHUDJDPDQ�KD\DWL�WHUVHEXW�DGDODK�PHODNXNDQ�LGHQWL¿NDVL�NHUDJDPDQ�

JHQHWLN��6LPPRQGV�GDQ�6KHSKHUG���������6HODLQ�

LWX�NHJLDWDQ�LGHQWL¿NDVL�WHUVHEXW�MXJD�SHQWLQJ�EDJL�

NHSHUOXDQ�SHUEDLNDQ�VLIDW�WDQDPDQ�SLVDQJ�GDODP�

upaya menghasilkan varietas atau klon-klon baru 

yang lebih baik untuk dibudidayakan.  

Kegiatan eksplorasi, inventarisasi, dan pele-

VWDULDQ�SODVPD�QXWIDK�SLVDQJ�GL�,QGRQHVLD�VDQJDW�

terbatas.  Hal ini disebabkan koleksi tanaman 

pisang saat ini berada di tempat yang terpencar-

pencar.  Keadaan ini menyebabkan pengelolaan 

tanaman koleksi menjadi tidak optimal, sehingga 

tampilan tanaman juga tidak optimal dan sering-

kali mengacaukan data karakteristik varietas 

DWDX�NORQ��,GHQWL¿NDVL�PRUIRORJL�VXDWX�SRSXODVL�

SODVPD�QXWIDK�DGDODK�VXDWX�NHJLDWDQ�PHPHULNVD�

keragaman aksesi berdasarkan sejumlah karakter 

SHQFLUL�PRUIRORJL� WDQDPDQ�� �.DUDNWHU�NDUDNWHU�

tersebut dapat digunakan untuk membedakan 1 

DNVHVL� GHQJDQ� DNVHVL� \DQJ� ODLQ� �,3*5,� ��������

,GHQWLWDV�PRUIRORJL�\DQJ�WHUNXPSXO�GDSDW�GLJX-

nakan untuk analisis kekerabatan antar- aksesi. 

Berkaitan dengan hal tersebut, banyak sedikitnya 

MXPODK� NDUDNWHU�PRUIRORJL� \DQJ�PHPSXQ\DL�

heritabilitas/repeatabilitas tinggi akan menen-

tukan keakuratan pengelompokan aksesi-aksesi 

�/DPDGML�������

Jarak genetik dan hubungan kekerabatan 1 

jenis pisang dengan jenis lainnya merupakan 

gambaran dari keragaman populasi.  Keragaman 

populasi tanaman pisang sangat diperlukan dalam 

penyusunan strategi pemuliaan guna mencapai 

SHUEDLNDQ� YDULHWDV� SLVDQJ� VHFDUD� H¿VLHQ� �6LP-

PRQGV� GDQ� 6KHSKHUG� ������� � 6HPDNLQ� NHFLO�

jarak genetik (mendekati 0) dari 2 aksesi atau 

lebih yang dibandingkan maka semakin besar 

kemiripan yang dijumpai pada 2 atau lebih aksesi 
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tersebut, artinya hubungan kekerabatan antara 

aksesi-aksesi tersebut semakin dekat.  Sebaliknya 

semakin besar jarak genetik (mendekati 1) dari 

2 atau lebih aksesi yang dibandingkan maka 

semakin jauh kekerabatan di antara aksesi-ak-

sesi tersebut.  Aksesi-aksesi yang mempunyai 

jarak genetik besar antara satu dengan lainnya 

atau aksesi-aksesi yang mempunyai hubungan 

kekerabatan jauh adalah aksesi-aksesi yang baik 

digunakan untuk kegiatan pemuliaan.  Sebaliknya 

aksesi-aksesi yang mempunyai jarak genetik kecil 

antara satu dengan lainnya atau aksesi-aksesi yang 

mempunyai hubungan kekerabatan sangat dekat, 

maka di antara aksesi-aksesi tersebut dapat dipilih 

��VDMD�XQWXN�NROHNVL�SODVPD�QXWIDK�ELOD�VDUDQD�GDQ�

prasarana sangat terbatas.  

Proses reproduksi seksual menciptakan 

kombinasi gen baru, genotip baru, dan akibatnya 

PXQFXO�IHQRWLS�GDQ�NHUDJDPDQ�EDUX�GDODP�SRSX-

ODVL���.HUDJDPDQ�IHQRWLS�GDSDW�GLNHWDKXL�GHQJDQ�

PHQJLGHQWL¿NDVL�SHUEHGDDQ�GDQ�SHUVDPDDQ�IHQR-

WLS�WDQDPDQ�SLVDQJ��%HVDUQ\D�NHPLULSDQ�IHQRWLS�

memberikan gambaran mengenai  hubungan 

kekerabatan antaraksesi-aksesi pisang terse-

EXW���1LODL�MDUDN�JHQHWLN�PHPEHULNDQ�LQIRUPDVL�

mengenai tingkat kesamaan karakter-karakter 

yang dimiliki aksesi-aksesi pisang dalam suatu 

ILORJHQHWLN�� VHKLQJJD� KXEXQJDQ� NHNHUDEDWDQ�

antaraksesi-aksesi tersebut dapat diketahui pula 

�6RNDO� ������� ,QIRUPDVL�PHQJHQDL� KXEXQJDQ�

kekerabatan antaraksesi pisang dapat diperoleh 

melalui metode multivariate� �6RNDO� GDQ�5RKOI�

�������3ULQVLS�PHWRGH�multivariate adalah men-

gelompokkan aksesi-aksesi pisang berdasarkan 

kesamaan karakter, kemudian membanding-

kannya dengan kelompok-kelompok yang lain 

�6QHDWK���������3HQHOLWLDQ�EHUWXMXDQ�PHQJHWDKXL�

nilai jarak genetik dan hubungan kekerabatan 26 

tanaman pisang berdasarkan kesamaan karakter 

PRUIRORJL�\DQJ�GLDPDWL�

BAHAN DAN METODE

Bahan penelitian adalah 26 aksesi pisang.  

Lokasi penelitian di Kebun Raya Purwodadi, 

Pasuruan dan Kebun Percobaan Balai Penelitian 

Tanaman Buah Tropika, Solok. Penelitian dilaku-

kan pada bulan Desember 2000 sampai bulan Juni 

�������,GHQWL¿NDVL�GLODNXNDQ�SDGD�VXDWX�UXPSXQ�

tanaman pisang (terdiri dari ±10 tanaman) pada 

masing-masing aksesi pisang yang mewakili 

NHDGDDQ�YHJHWDWLI�GDQ�JHQHUDWLI�WDQDPDQ�SLVDQJ���

3HXEDK�\DQJ�GLDPDWL�PHUXSDNDQ�KDVLO�LGHQWL¿NDVL�

WHUKDGDS����NDUDNWHU�NXDOLWDWLI�GDQ���NDUDNWHU�NXDQ-

WLWDWLI�PHQJJXQDNDQ�descriptor for banana sesuai 

\DQJ�GLWXOLV�GL�GDODP�,3*5,���������/DPSLUDQ������

.DUDNWHU�NXDOLWDWLI�PHOLSXWL�����NHWHJDNDQ�GDXQ��

����NHNHUGLODQ������ZDUQD�EDWDQJ�VHPX������EHUFDN�

SDGD�SDQJNDO�SHWLROH������EHQWXN�NDQDO�SHWLROH������

warna permukaan atas daun, (7) warna permukaan 

EDZDK�GDXQ������ODSLVDQ�OLOLQ�SDGD�GDXQ������EHQ-

tuk pangkal daun, (10) warna punggung tulang 

daun, (11) warna daun yang masih menggulung, 

(12) bulu tangkai tandan, (13) posisi buah dalam 

VLVLU�������NHORSDN�MDQWXQJ�GDQ�EXQJD�MDQWDQ��������

bentuk rachis, (16) tipe jantung, (17) bentuk jan-

tung, (18) bentuk ujung bawah kelopak jantung, 

�����ZDUQD�SHUPXNDDQ�OXDU�NHORSDN�MDQWXQJ�������

warna permukaan dalam kelopak jantung, (21) 

bekas kedudukan kelopak jantung, (22) bentuk 

kelopak jantung, (23) bentuk kelopak jantung 

VHEHOXP� MDWXK�� ����� OLOLQ� NHORSDN� MDQWXQJ�� �����

bunga jantan, ruang bakal biji, (26)  bentuk buah, 

(27) sudut buah,  dan (28) ujung buah. Sedangkan 

NDUDNWHU�NXDQWLWDWLI�PHOLSXWL������WLQJJL�EDWDQJ�������

WLQJJL�DQDNDQ������SDQMDQJ�GDXQ�������OHEDU�GDXQ��

�����UDVLR�SDQMDQJ�OHEDU�GDXQ������SDQMDQJ�WDQJ-

kai tandan, dan (7)  jumlah buah per sisir.  Data 

hasil karakterisasi di lapang kemudian dianalisis 

dengan program biodiversity provesional version 

2.0 dengan hasil akhir berupa dendogram yang 

terdiri dari klaster-klaster yang pengelompokan-

nya didasarkan atas persentase kesamaan  (Sokal 

�����������6LPPRQGV�GDQ�:HDWKHUXS�����D��E����

Nilai jarak genetik dapat diketahui berdasarkan 

nilai jarak taksonomi dibagi 100. Sandi genom 

masing-masing aksesi pisang yang tercantum 

di belakang nama masing-masing aksesi pisang 

adalah sandi genom yang telah direkomendasikan 

oleh Valmayor et al.��������

HASIL DAN PEMBAHASAN

Pengelompokan berdasar persentase kesa-

PDDQ� NDUDNWHU� NXDOLWDWLI� GDQ� NXDQWLWDWLI� \DQJ�

diamati menghasilkan gambaran kedudukan 

masing-masing aksesi dalam dendogram, nilai 

jarak genetik sekaligus menunjukkan keeratan 

hubungan kekerabatan atau kemiripan karakter 

antaraksesi pisang (Gambar 1). Pisang kepok Pu-
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tih dan kepok Kuning yang keduanya bergenom 

$%%�PHPSXQ\DL�NHPLULSDQ�NDUDNWHU�PRUIRORJL�

paling banyak dengan nilai persentase kesamaan 

WHUWLQJJL��\DLWX�����������6HGDQJNDQ�DQWDUD�SL-

sang Monyet (AA) dengan semua aksesi pisang 

PHPSXQ\DL�SHUVDPDDQ�NDUDNWHU�PRUIRORJL�SDOLQJ�

VHGLNLW��\DLWX�����������VHKLQJJD�XQWXN�NHJLDWDQ�

pemuliaan, pisang Monyet baik digunakan seb-

DJDL�VDODK�VDWX�WHWXD�SDGD�SHQJJDEXQJDQ�VLIDW�DWDX�

persilangan dengan aksesi-aksesi pisang lainnya 

untuk menghasilkan variasi genetik yang lebih 

besar.  Semakin jauh jarak genetik atau semakin 

EHUEHGD�NDUDNWHU�PRUIRORJL� GDUL� �� DNVHVL� \DQJ�

akan disilangkan maka peluang terjadinya variasi 

keragaman genetik semakin besar.  Sedangkan un-

WXN�NHJLDWDQ�NROHNVL�SODVPD�QXWIDK�SLVDQJ�GDSDW�

dipilih salah satu saja  di antara pisang kepok 

Putih dan kepok Kuning. Pemilihan ini dimak-

VXGNDQ�NDUHQD�VLIDW�SLVDQJ�NHSRN�3XWLK�GDQ�NHSRN�

.XQLQJ�KDPSLU�PLULS��VHKLQJJD�DNDQ�OHELK�H¿VLHQ�

pada pengelolaan kebun koleksi yang mempunyai 

sarana dan prasarana terbatas, sedangkan bila sa-

rana dan prasarana memenuhi kedua klon pisang 

tersebut dapat dipelihara bersama-sama.

Pada dendogram terlihat bahwa pisang-

pisang dengan genom yang sama tidak selalu 

terlihat mengumpul dalam 1 kelompok yang 

sama, keadaan ini berlaku pada semua macam 

genom AA (Monyet, Sasi, Mas, Lampung, dan 

&LFL�.XQLQJ���%%��.OXWXN�GDQ�.OXWXN�:XOXQJ���

AAB (Byar, Candi, Nangka, Ampyang, Raja Sere, 

Raja Pulut, Seribu, Raja Lumut, dan Sililit), ABB 

(Awak, kepok Gabu, kepok Putih, kepok Kuning, 

dan Ebung), dan kelompok genom AAA (ambon 

Kuning, ambon Hong, Barangan, ambon Hijau, 

dan Badak).  Hal ini semakin menguatkan teori 

bahwa pada pisang-pisang tersebut terjadi proses 

penyerbukan bebas. Terjadinya penyerbukan 

bebas antaraksesi-aksesi pisang akan memper-

besar peluang variasi genetik yang terjadi pada 

pisang-pisang tersebut. Variasi tersebut dapat 

berupa beragamnya komposisi genom pada suatu 

aksesi yang disebabkan oleh perbedaan asal ge-

nom tersebut.  Sehingga apabila terdapat 2 atau 

lebih aksesi pisang yang mempunyai genom sama 

belum tentu mempunyai asal genom yang sama 

pula. Hal ini sesuai dengan uraian dari Simmonds 

GDQ�6KHSSHUG� ������� \DQJ�PHQ\DWDNDQ�EDKZD�

peristiwa seperti seleksi partenokarpi, seleksi 

sterilitas,  sterilitas total, dan seleksi hibridisasi 

serta poliploidisasi menyebabkan terjadinya pe-

nyebaran genom A dari jenis M. acuminata liar 

Gambar 1. Dendogram hasil klaster karakter morfologi dari 26 aksesi tanaman pisang (Dendogram of 

clustering morphological characters from 26 accessions)

��.HPLULSDQ�(Similary)

Bray-Curtis Cluster Analysis (Single Link)
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dan genom B dari jenis M. balbisiana liar pada 

evolusi kelompok Eumusa.

Selanjutnya tahapan pengelompokan ber-

GDVDUNDQ�NHVDPDDQ�NDUDNWHU�PRUIRORJL� GDUL� ���

aksesi pisang yang menghasilkan persentase nilai 

jarak genetik dapat dilihat pada Tabel 1.

Pada tahap 1 program biodiversity prove-

sional version 2.0 akan membuat pengelompokan 

NODVWHU�NODVWHU�����NODVWHU��EHUGDVDUNDQ�NHPLULSDQ�

karakter-karakter terbanyak yang pada penelitian 

ini terdapat pada pisang kepok Putih dengan ke-

SRN�.XQLQJ��\DLWX�VHEHVDU�����������VHKLQJJD�

GLSHUROHK� MDUDN� JHQHWLN� VHEHVDU� ������� GDQ�

merupakan jarak terkecil di antara klaster-klaster 

WHUVHEXW���6HODQMXWQ\D�SDGD�WDKDS���GLKLWXQJ����

klaster-klaster lainnya dengan kemiripan karakter 

VHEHVDU� ����� \DQJ� GLMXPSDL� SDGD� SLVDQJ�5DMD�

Pulut dengan Seribu, sehingga diperoleh jarak 

JHQHWLN� VHEHVDU� �������� �'HPLNLDQ� VHWHUXVQ\D�

sampai pada penghitungan klaster terakhir, yaitu 

antara pisang Monyet dengan semua pisang lain-

nya yang mempunyai kemiripan karakter terkecil 

\DLWX�VHEDQ\DN���������GDQ�MDUDN�JHQHWLN�VHEHVDU�

0,17.

KESIMPULAN

1. Aksesi kepok Putih dengan kepok Kuning 

mempunyai jarak genetik terkecil yaitu sebe-

VDU��������GDQ�PHPSXQ\DL�NHPLULSDQ�NDUDN-

WHU�PRUIRORJL�SDOLQJ�EDQ\DN�\DLWX�����������

VHKLQJJD�SDGD� NROHNVL� SODVPD�QXWIDK� \DQJ�

H¿VLHQ�GDSDW�GLSLOLK�VDODK�VDWX���

2. Nilai jarak genetik terbesar dijumpai pada 

klaster antara pisang Monyet dengan semua 

pisang lainnya yaitu sebesar 0,17 dengan 

NHPLULSDQ�NDUDNWHU�PRUIRORJL�SDOLQJ�VHGLNLW��

\DLWX� VHEHVDU� ���������� VHKLQJJD� XQWXN�

memperbesar peluang terjadinya variasi ge-

netik pada kegiatan pemuliaan, maka pisang 

Monyet baik digunakan sebagai salah satu 

tetua.  
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Tabel 1.   Hasil pengelompokan berdasar kesamaan karakter morfologi 26 aksesi  pisang (Results of clus-

tering based on morphological characters of 26 accessions)
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/DPSLUDQ�����.DUDNWHU�NDUDNWHU�\DQJ�GLJXQDNDQ�XQWXN�LGHQWL¿NDVL�DNVHVL�DNVHVL�SLVDQJ�(Characters used 

IRU�LGHQWL¿FDWLRQ�RI�0XVD�sp. accessions)
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